DE FOKWAARDE VAN STIEREN OP BASIS VAN DOCHTERS
WIJKT AMPER AF VAN HUN GENOMISCHE FOKWAARDE. OOK HET
NIVEAU VAN INDIVIDUELE KENMERKEN BLIJFT OVEREIND.

Genomics-fokwaarde
prima voorspeller

ol van genomics. Toch is dat niet
meer dan een methode die extra in-
formatie geeft, boven op de verwach-

zswaarde die jonge stieren krijgen op
van de fokwaarden van de vader en
= moeder. En dat werkt prima, want de
awaarde op basis van dochters wijkt
zmper af van de genomische fokwaarde,
i uit cijfers van CRV. De genetische
informatie krikt de betrouwbaarheid van
de verwachtingswaarde op van 35 pro-
cent tot zo'n 60 procent (zie grafiek).
Via merkers verwerken de rekenmees-
rers de genetische info van kenmerken
zls plusje of minnetje op de verwach-
ringswaarde. De betrouwbaarheid van de
fokwaarde stijgt dan naar zo'n 60 pro-
cent, en later tot 75 procent als de eerste
fokwaarde volgt op basis van dochters.
Met steeds meer dochters stijgt de be-
trouwbaarheid elke indexdraai verder.
De discussie spitst zich toe op de vraag
ot de genomische fokwaarde (gFw) be-
uwbaar genoeg is om jonge stieren al

o die basis in te zetten. Om uit te zoe-
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ken of en hoe genomische fokwaarden
veranderen, vergeleek CRV de laatste
fokwaarde van 322 stieren met hun ei-
gen genomische fokwaarde. 64 van die
stieren kregen hun eerste fokwaarde in
december 2010; 97 in april 2011; 87 in
augustus 2011 en 74 in december 2011.
De gemiddelde betrouwbaarheid van de
fokwaarden van al deze stieren (op basis
van dochters) is 78 procent.
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Wie stieren met een eerste fokwaarde
gebruikt, kan volgens CRV ook best sper-
ma van jonge stieren inzetten.

Genomische fokwaarde houdt niveau
Allereerst blijkt dat de gemiddelde fok-
waarde op basis van dochters zich in de
buurt bevindt van de genomische fok-
waarde. De tweede grafiek hieronder
toont voor het kenmerk totaalexterieur
dat bij stieren met een genomische fok-
waarde van 105 de fokwaarden op basis
van dochters daaromheen cirkelen met
waarden tussen 100 en 110. Naarmate
het niveau stijgt of daalt, blijft de sprei-
ding ongeveer gelijk; maar deze beweegt
wel met dat niveau mee. Met andere
woorden: een stier met genomische fok-
waarde 101 zal nooit een fokwaarde op

basis van dochters van 113 krijgen voor
totaal exterieur, of andersom.

Voor Theo Gieling, specialist internatio-
nale fokkerij bij CRV., is dat een door-
braak. ,Het gemiddelde niveau komt dus
overeen, maar ook per kenmerk blijft een
stier op het niveau waarop hij met zijn
genomische fokwaarde scoort.”

Niet alleen de uitersten zijn van belang.
In de tabel rechtsb staat voor fok-
waarde NVI hoeveel stieren die geno-

‘Klassieke’ fokwaarde zit in de buurt van genomische

vergelijking van genomic fokwaarde met laatste fokwaarde op basis van dochters
voor kenmerk totaalexterieur
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Tw secamwwszarheid van de fokwaarde van jonge stieren neemt toe als het CRV naast ouderinformatie ook genetische informatie
W mer ghes zelf gebruikt (links). Zodra dochterinformatie beschikbaar komt, neemt de betrouwbaarheid verder toe. De tweede gra-
“ saer 22t de fokwaarde op basis van dochters in de buurt blijft van de berekende genomische fokwaarde.
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